
 



 



 

 



 

 



 

 



 

 

 







 

PDB/Interacción Loop β-Sheet α-Helix

4F0Z (CALCINEURINA con 

African Swine Fever Virus 

A238L)

L.V. P.I.IT

1YY6 (Deubiquitina con EBNA1, 

Epstein Barr Virus)
E..S

1QJB (Fosfopéptidos con Murine 

Polioma Virus)
ARSH

5JER (IRF-3 con Rotavirus) PL.IS 

2R02 (Alix-AIP1 con HIV-1) YP..L

2R03 (alix-AIP1 con YDPL) LYP.L  

2KPL (MAGI-1 PDZ1/ E6CT) (ST).(VIL)

2I04 (MAGI-1 PDZ1/ HPV18-E6) (ST).(VIL)

2I0L (PDZ2 CON HPV E6) (ST).(VIL)

2I0I (SAP 97 PDZ 3 CON HPV 

18 E6)
(ST).(VIL)

2QOS (PDZ2 CON HPV-18) (ST).(VIL)

1GH6 (Rb con SV40 Large T) [LI].C.[DE]

2GTH (nsp15 con MHV) L.C.E

1GUX (Rb con E7 LxCxE) [LI].C.[DE]

2R7G (Rb con E1A CR1) [LI]H.L[YF]

1EFN (HIV-1 Nef con R961 FYN 

SH3)
P...P

1CYZ (TRAF2 LMP1) P.Q.[TSD]

2J09 (WW domain con Eps-Barr 

Virus 2A)
PPLP

2HG0 (West-Nile Virus) .(N)[^P][ST]

2JDQ (Influenza Virus A con 

PB2 con importina alpha 5)
[KR][KR].[KR]

1Q1T (Mouse importin Alpha: 

SV40 CN) 
[KR][KR].[KR]

4WPH (USP7 con ICP0 Herpes 

Virus Simple 1) 
K...K

PDB/Interacción Loop β-Sheet α-Helix

4F0Z (CALCINEURINA con 

African Swine Fever Virus 

A238L)

PxIxIT Contacto
Contacto con 

LxVx

1YY6 (Deubiquitina con EBNA1, 

Epstein Barr Virus)
Contacto E..S

1QJB (Fosfopéptidos con Murine 

Polioma Virus)

Contacto con 

5,7,9 y 3

5JER (IRF-3 con Rotavirus) 
contacto con 

PLxIS

2R02 (Alix-AIP1 con HIV-1) 
Contacto con 

YP...L

2R03 (alix-AIP1 con YDPL) 
Contacto tipo 

sandwich LYP.L

2KPL (MAGI-1 PDZ1/ E6CT)
Contacto con 

RSSRTR

Contacto con 

(ST).(VIL)

Contacto con 

(ST).(VIL)

2I04 (MAGI-1 PDZ1/ HPV18-E6)
Contacto con 

(ST).(VIL)

Contacto con 

(ST).(VIL)

2I0L (PDZ2 CON HPV E6)
Contacto con 

(ST).(VIL)

Contacto con 

(ST).(VIL)

2I0I (SAP 97 PDZ 3 CON HPV 

18 E6)

Contacto con 

(ST).(VIL)

Contacto con 

(ST).(VIL)

2QOS (PDZ2 CON HPV-18) 
Contacto con 

(ST).(VIL)

Contacto con 

(ST).(VIL)

1GH6 (Rb con SV40 Large T)
Contacto con 

[LI].C.[DE]

2GTH (nsp15 con MHV)
Contacto con 

L.C.E

Contacto con 

L.C.E

1GUX (Rb con E7 LxCxE)
Contacto con 

[LI].C.[DE]

2R7G (Rb con E1A CR1) 
Contacto con 

[LI]H.L[YF]

1EFN (HIV-1 Nef con R961 FYN 

SH3)

Contacto con 

P..P

Contacto con 

P..P

1CYZ (TRAF2 LMP1) 
Contacto con 

P.Q.[TSD]

Contacto con 

P.Q.[TSD]

2J09 (WW domain con Eps-Barr 

Virus 2A)

Contacto con 

PP.Y

2HG0 (West-Nile Virus) 

2JDQ (Influenza Virus A con 

PB2 con importina alpha 5)

Contacto con 

[KR][KR].[KR]

1Q1T (Mouse importin Alpha: 

SV40 CN) 

Contacto con 

[KR][KR].[KR]

4WPH (USP7 con ICP0 Herpes 

Virus Simple 1) 

Contacto con 

K..K

No tiene contacto



 

4F0Z (CALCINEURINA con African 

Swine Fever Virus A238L)
642,327 630,472

1YY6 (Deubiquitina con EBNA1, 

Epstein Barr Virus)
543,554 205,862

1QJB (Fosfopéptidos con Murine 

Polioma Virus)
1586,082 1732,626

5JER (IRF-3 con Rotavirus) 3610,881 4673,893

2R02 (Alix-AIP1 con HIV-1) 803,650 891,722

2R03 (alix-AIP1 con YDPL) 768,738 1736,218

2KPL (MAGI-1 PDZ1/ E6CT) 833,003 893,137

2I04 (MAGI-1 PDZ1/ HPV18-E6) 1076,033 1309,058

2I0L (PDZ2 CON HPV E6) 505,381 535,099

2I0I (SAP 97 PDZ 3 CON HPV 18 E6) 1840,353 1193,149

2QOS (PDZ2 CON HPV-18) 659,160 818,982

1GH6 (Rb con SV40 Large T) 233,382 629,304

2GTH (nsp15 con MHV) 832,948 269,361

1GUX (Rb con E7 LxCxE) 730,677 488,073

2R7G (Rb con E1A CR1) 1632,129 4032,591

1EFN (HIV-1 Nef con R961 FYN SH3) 1109,632 1097,140

1CYZ (TRAF2 LMP1) 1019,856 746,069

2J09 (WW domain con Eps-Barr Virus 

2A)
1082,426 783,445

Sitio N-Glicosilado Hélice N-Glicosilada

338,066 588,846

2JDQ (Influenza Virus A con PB2 con 

importina alpha 5)
7416,079 2248,26

1Q1T (Mouse importin Alpha: SV40 

CN) 
1355,726 1592,645

4WPH (Virus del Herpes con USP7) 734.681 271.030

INTERACCIONES SASA Virus (Å²) SASA Hospedero (Å²)

2HG0 (West-Nile Virus) 



 



S T Q N Y G C A V L I M P F W D E K H R 

Ser Thr Gln Asn Tyr Gly Cys Ala Val Leu Iso Met Pro Phe Trp Asp Glu Lys His Arg

33 64 PKIIIT

39 84 LCVK

41

4

26 27

5 48

80

68

45 24 57

99 30 83

68

39 34

77 27

6

49

46

36

52 7 98

50 0 36

12

37

46

100

0

89

46

0

95

67

75

40

1GH6 (Rb con SV40 Large T) 82 3 1 42 23 LFCSE

2GTH (nsp15 con MHV) 71 58 2 48 23 LWCNE

36 6

70 17

5 30

10 19

39

5 49

9 19

39

9 48

83 100

0

31 50

11 14

78

32 67

12 14

83

57 53

45 38

49 56

43 42

89 99

63 62

28 84

83

2HG0 (West-Nile Virus) 70 48 2 40 35 65
7,6,60,52,

40,31

MOTIVO 

CONSER

VADO: 

GNYSTQ

17 5

12 10

46 37

37 32

94

33

20

34

86 13 44

51 52 21

33

22

20

22

22

17
5742 87

78
KCARK 

X2

41 91

47 31

LARGO: 

QTATKRI

RM

4WPH (USP7 con ICP0 Herpes 

Virus Simple 1) 

64

14

CORTO: 

KKKRKV

EY

5634

1Q1T (Mouse importin Alpha: 

SV40 CN) 

31

18
Largo: 

QTATKRI
43 51

Corto: 

KRKRDS

72 63

24

78
EEPPPP

YED

2JDQ (Influenza Virus A con 

PB2 con importina alpha 5)

44

2J09 (WW domain con Eps-

Barr Virus 2A)
30

4110

PQQATD

D x2
65

34

1CYZ (TRAF2 LMP1) 

65 11

223 52

RPQVPL

RPM x2

46

1 56 29

1EFN (HIV-1 Nef con R961 FYN 

SH3)

42

82 8 39

40 34 13

39 63

14

PPTELLH

ELYDL x3
10 14

37 3413

16
DLYCYE

QLN

2R7G (Rb con E1A CR1) 

11

68

RRRETQ

V

1GUX (Rb con E7 LxCxE) 78 74 3

5417

RRRETQ

V

2QOS (PDZ2 CON HPV-18) 32 64

4810

RRRETQ

V

2I0I (SAP 97 PDZ 3 CON HPV 

18 E6)
30 78

666

55 RETQVR

2I0L (PDZ2 CON HPV E6) 19 55

7

31
RSSRTR

RETQV

2I04 (MAGI-1 PDZ1/ HPV18-

E6)
31 64

21

NLYDLSE

2KPL (MAGI-1 PDZ1/ E6CT) 59 6

85 8728

72
ELYPLTS

LRSL

2R03 (alix-AIP1 con YDPL) 77 78 9

5 73

EEFELLI

SNS

2R02 (Alix-AIP1 con HIV-1) 62 3

20 16

70
ARSH 

SEP YPA

5JER (IRF-3 con Rotavirus) 84

3525

PGEGPS

T

1QJB (Fosfopéptidos con 

Murine Polioma Virus)
17 31

50
1YY6 (Deubiquitina con EBNA1, 

Epstein Barr Virus)
16 83

5 5

INTERACCIÓN/Aminoácidos
SECUEN

CIA

4F0Z (CALCINEURINA con 

African Swine Fever Virus 

A238L)

47 33



 

 

PDB/interacción Virus 

4F0Z African Swine Virus A238L

2R03 
Equine infectious anemia virus 

(Isolate Wyoming)

4WPH Herpes Simplex Virus

2R7G Human Adenovirus 5

2JO9
Human Epstein-Barr Virus Strain 

B95-8

1YY6
Human Herpes Virus (Strain B95-

8)

1EFN
Human Inmunodeficiency virus 

type 1- (BRU Isolate) 

2R02

Human Inmunodeficiency virus 

type 1- group M subtype j, isolate 

SE9173

1GUX Human Papillomavirus type 16

2OQS Human Papillomavirus type 18

2JDQ Influenza Virus A

1QJB Murine Polyomavirus strain A3

2GHT Murine coronavirus

5JER Simian rotavirus A-SA11

1GH6 Simian Virus 40

2GH0 West Nile Virus

Formación de enlaces e interacción entre estructuras secundarias. 

Loop en la proteína viral, entre dos α-helix en el hospedero

Loop en el virus entre un β-strand y un α-helix del hospedero 

Interacción entre un loop del virus y  α-hélice del hspedero

Otra de las fracciones del virus interactua por medio de un α-helix que se enlaza 

con α-helix del hospedero

 El motivo P.I.IT que corresponde a una  β-strand se contacta con otra  β-strand

El motivo lineal L.V. que corresponde a un loop se enlaza por medio de un α-

α-hélice en el virus

Enlace por medio de un loop en el virus y un β-strand hospedero. 
Nota: para la interacción 1CYZ, la interacción es similar, la única diferencia se encuentra en la presencia de 

un pequeño fragmento de α-hélice interaccionando con la parte f inal del loop del virus

Enlace por medio del contacto de dos β-Strands, una en el virus, la otra en el 

hospedero. 

Enlace de un loop en la proteína viral entre α-hélice en el hospedero y un loop 

también el hospedero. 

Enlace se da entre tres α-helix, una en el virus, y las otras dos en el hospedero 

en forma de sandwich. 

 Contacto entre un β-Strand en el virus con α-helix en el hospedero

 Contacto entre un β-Strand del virus con un α-hélice y un β-Strand del 

hospedero

Interacción entre loops en el virus y α-helix en el hospedero

Interacción entre un loop y cuatro α-hélice en el hospedero

Enlace de un loop de la proteína viral, α-hélice en el hospedero y un loop también 

Interacción entre un loop de la proteína viral y  α-hélice en el hospedero

Interacción entre un loop de la proteína viral y  α-hélice en el hospedero



1.a 1.b 

2. 3. 



4.a 4.b 

5  6 



7 8 

9 
10 11 



12 13 

14 15 

16 



 

 



ASP (D) GLU (E) HIS (H) CYS (C) TYR (Y) LYS (K) ARG (R)

4F0Z (CALCINEURINA con 

African Swine Fever Virus 

A238L)

4F0Z 4,1 63,7 41 37 12 15 22 37 24

1YY6 (Deubiquitina con 

EBNA1, Epstein Barr Virus)
1YY6 8,8 3,4 10 10 4 3 1 7 8

1QJB (Fosfopéptidos con 

Murine Polioma Virus)
1QJB 8,6 35,3 28 25 4 6 24 40 24

5JER (IRF-3 con Rotavirus) 5JER 3,9 115,6 48 76 24 20 24 24 56

2R02 (Alix-AIP1 con HIV-1) 2R02 3,8 48,4 42 57 9 10 21 58 58

2R03 (alix-AIP1 con YDPL) 2R03 3,8 46,1 43 57 9 10 21 58 29

2KPL (MAGI-1 PDZ1/ E6CT) 2KPL 4,1 6,5 11 7 3 2 1 9 8

2I04 (MAGI-1 PDZ1/ HPV18-E6) 2I04 2,9 16 14 10 6 4 0 10 10

2I0L (PDZ2 CON HPV E6) 2I0L 10,1 0,5 8 14 6 2 4 18 3

2I0I (SAP 97 PDZ 3 CON HPV 

18 E6)
2I0I 12,9 13,8 12 18 6 0 0 9 21

2QOS (PDZ2 CON HPV-18) 2QOS 8,6 5,2 4 7 4 1 2 10 2

1GH6 (Rb con SV40 Large T) 1GH6 6,9 39,3 21 15 3 9 20 36 20

2GTH (nsp15 con MHV) 2GTH 4,3 41,3 28 18 7 9 10 25 14

1GUX (Rb con E7 LxCxE) 1GUX 7,7 24,3 12 24 9 8 18 25 15

2R7G (Rb con E1A CR1) 2R7G 7,2 107,1 29 53 21 14 35 52 35

1EFN (HIV-1 Nef con R961 

FYN SH3)
1EFN 3,8 28,4 18 24 14 2 22 12 20

1CYZ (TRAF2 LMP1) 1CYZ 3,8 45,6 40 18 6 9 18 27 33

2J09 (WW domain con Eps-

Barr Virus 2A)
2J09 5,6 -6,6 3 5 1 0 2 1 3

2HG0 (West-Nile Virus) 2HG0 8,9 27,9 17 23 11 12 11 23 14

2JDQ (Influenza Virus A con 

PB2 con importina alpha 5)
2JDQ 3,9 108,7 47 66 8 24 18 54 46

1Q1T (Mouse importin Alpha: 

SV40 CN) 
1Q1T 4,1 38,2 19 27 8 6 7 32 13

4WPH (USP7 con ICP0 Herpes 

Virus Simple 1) 
4WPH 4,1 82,9 58 43 12 12 28 54 44

INTERACCIÓN PDB pH
Energía de 

estabilización

Grupos Ionizables (cantidad)



 

 



 

INTERACCIÓN PDB Enrrollado Desenrollado

4F0Z (CALCINEURINA con 

African Swine Fever Virus 

A238L)

4F0Z 5,78 5,34

1YY6 (Deubiquitina con 

EBNA1, Epstein Barr Virus)
1YY6 5,13 5,42

1QJB (Fosfopéptidos con 

Murine Polioma Virus)
1QJB 5,11 5,12

5JER (IRF-3 con Rotavirus) 5JER 5,42 5,01

2R02 (Alix-AIP1 con HIV-1) 2R02 5,78 5,76

2R03 (alix-AIP1 con YDPL) 2R03 5,65 5,59

2KPL (MAGI-1 PDZ1/ E6CT) 2KPL 6,62 6,76

2I04 (MAGI-1 PDZ1/ HPV18-

E6)
2I04 6,1 6

2I0L (PDZ2 CON HPV E6) 2I0L 6,74 7,03

2I0I (SAP 97 PDZ 3 CON 

HPV 18 E6)
2I0I 6,99 7,26

2QOS (PDZ2 CON HPV-18) 2QOS 7,55 7,99

1GH6 (Rb con SV40 Large 

T)
1GH6 6,65 6,75

2GTH (nsp15 con MHV) 2GTH 6,15 5,79

1GUX (Rb con E7 LxCxE) 1GUX 8,76 8,35

2R7G (Rb con E1A CR1) 2R7G 8,35 8,16

1EFN (HIV-1 Nef con R961 

FYN SH3)
1EFN 6,2 6,18

1CYZ (TRAF2 LMP1) 1CYZ 7,77 7,73

2J09 (WW domain con Eps-

Barr Virus 2A)
2J09 4,31 4,52

2HG0 (West-Nile Virus) 2HG0 6,73 6,93

2JDQ (Influenza Virus A con 

PB2 con importina alpha 5)
2JDQ 6,22 5,59

1Q1T (Mouse importin Alpha: 

SV40 CN) 
1Q1T 6,93 7,16

4WPH (USP7 con ICP0 

Herpes Virus Simple 1) 
4WPH 7,41 6,93



 

 

 



 

 

S Conteo Porcentaje T Conteo Porcentaje Q Conteo Porcentaje 

0 13 59,09 0 9 40,91 0 12 54,55 

1 9 40,91 1 13 59,09 1 10 45,45 

N= 22   N= 22   N= 22   

N Conteo Porcentaje Y Conteo Porcentaje G Conteo Porcentaje 

0 17 77,27 0 14 63,64 0 20 90,91 

1 5 22,73 1 8 36,36 1 2 9,09 

N= 22   N= 22   N= 22   

C Conteo Porcentaje A Conteo Porcentaje V Conteo Porcentaje 

0 17 77,27 0 17 77,27 0 14 63,64 

1 5 22,73 1 5 22,73 1 8 36,36 

N= 22   N= 22   N= 22   

L Conteo Porcentaje I Conteo Porcentaje M Conteo Porcentaje 

0 14 63,64 0 17 77,27 0 20 90,91 

1 8 36,36 1 5 22,73 1 2 9,09 

N= 22   N= 22   N= 22   

P Conteo Porcentaje F Conteo Porcentaje W Conteo Porcentaje 

0 11 50,00 0 20 90,91 0 20 90,91 

1 11 50,00 1 2 9,09 1 2 9,09 

N= 22   N= 22   N= 22   

D Conteo Porcentaje E Conteo Porcentaje K Conteo Porcentaje 

0 16 72,73 0 6 27,27 0 17 77,27 

1 6 27,27 1 16 72,73 1 5 22,73 

N= 22   N= 22   N= 22   

H Conteo Porcentaje R Conteo Porcentaje 

0 19 86,36 0 11 50,00 

1 3 13,64 1 11 50,00 

N= 22   N= 22   



 

 

 

 










