GEN ALPKS3 - Alfa kinasa 3

Ubicacion celular: Nucleo / banda M del
sarcomero
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Presenta Co-Expresion con los genes: ALPK2,
CMYA5, TNFRSF10D, MYOZ2, ARFGEF1,
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Presenta interaccion predicha con los

No presenta interaccion fisica con los genes:
P ! 'on st g genes: SCNK1G2, CDK6
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TMOD4, MYOT, PDE4DIP, SLC9A3R2
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No presenta interaccion de rutas bioldgicas
con los genes predichos

Comparte dominios proteicos con los genes:
ALPK1, ALPK2, EEF2K, OBSCN, TRPMS,
TRPM7, MYOT

No presenta Co-localizacion con los genes: Presenta interaccion genética con el gen:
predichos CMYA5



GEN ANKRD1 - proteina de
repeticion de anquirina cardiaca
CARP

Ubicacion celular: sarcomero
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Presenta interaccion fisica con los genes: TTN, Presenta Co-Expresion con los genes:
MYPN, CAPN3, FHL2, TLN1, FABP1, SIN3A, TTN, MYPN, CAPN3, FHL2, FABP1,
SIN3B, CHD9, NCOA6, CARM1, SMARCD3, SIN3A, NPPB

SMAD3, TGS1, PPARA, TBL1XR1, TBL1X

Presenta interaccion predicha con los
genes: TTN, CAPN3
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Presenta Co-localizacion con el gen: FHL2 Presenta interaccion genética con el gen: Presenta interaccion de rutas bioldgicas con No comparte dominios proteicos con los
TBL1XR1 los genes: EGR1, SMAD1, SMAD3 genes predichos



GEN CSRP3 - Proteina LIM
muscular

Ubicacion celular: Disco Z;Banda |
/ Sarcomero
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Presenta interaccion fisica con los genes:
TCAP, LDHD, MYOD1, MYF6, NRAP, ACTN2,
MYOG, CFL2 y FHL1.
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Presenta Co-localizacion con los genes: ACTN2, CFL2, MB,
FHL2, HSPB7, MYL12A, PDLIM5, ANKRD2, CASQ2, MYL2

Presenta interaccion genética con los genes:
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Presenta interaccion predicha con los
genes: MYOD1, MYF6, MYOG, MB, NHLH1

Presenta Co-Expresion con los genes: TCAP,
MYF6, NRAP, ACTN2, MYOG, CFL2, MB,
FHL2, MBL2, HSPB7, MYL12A, DCC, PDLIMS,
ANKRD2, CASQ2, FHL1, MYL2
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No presenta interaccion de rutas bioldgicas
con los genes predichos

Comparte dominios proteicos con los genes:

MYOD1, FHL2 NRAP, FHL2, PDLIMS, FHL1



GEN DES - Desmina

Ubicacion celular: Disco Z/ Sarcémero
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Presenta interaccion predicha con los
genes: SYMN, SYNC, MTM1, y HSPB1

Presenta interaccion fisica con todos los genes
predichos

Presenta Co-Expresion todos los genes a
excepcion de MTM1, VIM y HSPB1
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Presenta interaccion de rutas biologicas con
todos los genes predichos, a excepcion de
SYNM, SYNC, MTM1, HSPB1

Comparte dominios proteicos con los genes:
SYNM, SYNC, VIM

No presenta interaccion genética con los
genes predichos

Presenta Co-localizacion con los genes: TMOD1, DMD,
TPM2, MYL2, TPM1, MYH3, TNNC1, HSPB1



GEN DSP - Desmoplaquina
Ubicacion celular: Desmosomas
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Presenta interaccion fisica con todos los genes
a excepcion de EPPK1, PP

Presenta Co-Expresion todos los genes a
excepcion de PRKCA, OVCA2, SEC22A,
PRKCE, PKP4, VCP.
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Presenta interaccion predicha con los genes:
COL17A1, PKP1, EVPL, KRT1, PKP4, KRT5
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Presenta Co-localizacion con los genes: Presenta interaccion genética con el gen Presenta interaccion de rutas biologicas con Comparte dominios proteicos con los genes:
DSC2, KRT6A, PPL COL17A1 los genes COL17A1y JUP EVPL, EPPK1, PPL



GEN EYA4 - Coactivador
transcripcional EYA y fosfatasa 4

Ubicacion celular: Citoplasma / Nucleo
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* W regulation of extrinsic apoptotic signaling pathway in
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% W regulation of DNA repair
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Presenta interaccion fisica con los genes SIX1,
EYA1, EYA3, SIX2, EYA2, SIX3, URGCP, QSER1

Presenta Co-Expresion con los genes
SIX1, EYA1, CENP1, SEMA3E, PHKA1,
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Presenta interaccion predicha con los genes: SIX1,
MLLT3, SIX2, NLRX1, STING1, SIX8, SIX3, MAVS
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Presenta Co-localizacion con los genes:
TP63, PHKA1, GIN1
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Presenta interaccion genética con el gen

SIX6, TP63, Sl
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No presenta interaccion de rutas bioldgicas
con los genes predichos

Comparte dominios proteicos con los genes:
EYA1, EYA3, y EYA2



GEN FHOD3 - Proteina que
contiene el dominio formina de
homologia 2, tipo 3

Ubicacion celular: Citoplasma / Nucleo
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Presenta interaccion fisica con el gen SQSTM1 Presenta interaccion predicha con los genes:

SQSTM1, PPP1R3Ay TTN

Presenta Co-Expresién con los genes
NEBL, FHL2, FILIP1 y PRKAA2
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Presenta Co-localizacion con los genes: Presenta interaccion genética con el gen No presenta interaccion de rutas bioldgicas Comparte dominios proteicos con los genes,
NEBL y FHL2 SQSTM1, FHDC1 y NEBL con los genes predichos FHOD1, FHDC1, FMN1, FMNL2, DAAM2,

FMNL1, DAAM1, DIAPH3, DIAPH2, DIAPH1,
FMN2, FMNL3, INF2.



GEN FLNC - Filamina C

Ubicacion celular: Disco Z / Sarcolema
/unién miotendinosa /discos intercalados.
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Presenta interaccion fisica con todos los genes,
excepto DES, NRAP, FHL1 y PCBP2
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Presenta Co-localizacion con los genes:
SGCG, MYOZ1, MYOT, DES y FHL1
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Presenta Co-Expresién con los genes
SGCG, SGCD, MYOZ1, MYOT, DES,

NRAP, MYOZ3, MYOZ2, y FHL1

No presenta interaccion genética con los
genes predichos
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Presenta interaccion de rutas biologicas con
los genes: ACTG1y ACTB
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Presenta interaccion predicha con los genes:
ANK3, CIRP1, NRAP, y PCBP2
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No comparte dominios proteicos con los
genes predichos



GEN JPH2 - Junctofilina 2

Ubicacion celular: Tubulos transversales /
membrana del reticulo sarcoplasmico.
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Presenta interaccion fisica con los genes TRPC3,
CAV3, SOGA1, SOST y E2F4
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No presenta Co-localizacién con los genes
predichos

Presenta Co-Expresion con los genes:
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CAV3, DMPK'y CCL16
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Presenta interaccion predicha con el gen JPH1
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Presenta interaccion genética con el gen

E2F4

con los genes predichos

No presenta interaccion de rutas bioldgicas

Comparte dominios proteicos con todos los
genes excepto, TRPC3, CAV3, DMPK,
SOGA1, CCL16, SOST y E2F4



GEN JUP - Placoglobina de unién RED DE INTERACCION

Ubicacion celular: Desmosomas
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@a @ Presenta interaccion fisica con todos los genes Presenta Co-Expresion con los genes: Presenta interaccion predicha con los genes
predichos CTNNA1, DSP, CDH3, CDH6, TCF4 CTNNA1, CDH2, CTNND1, CDH5, CTNNBIP1
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1 CTNNA1 CDH9y TCF4 los genes: CTNNA1, CTNNA2 CTNND1, DSP, CTNND1
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| 0.609




GEN LMNA - Lamina A/C

Ubicacion celular: Nucleo
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Presenta interaccion fisica con todos los genes
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Presenta Co-localizacion con el gen
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Presenta Co-Expresion con el gen LMNB2
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No presenta interaccion genética con los
genes predichos

Presenta interaccion de rutas biologicas con
los gene: LMNB1, LMNB2, CASP6
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Presenta interaccion predicha con los genes
LMNB1, LMNB2, EMD, MLIP, SUN2, KPNA1
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LMNB1, LMNB2

Comparte dominios proteicos con los genes:



GEN MYBPC3 - Proteina a C3 de
union a miosina, tipo cardiaca

Ubicacion celular: Sarcémero
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Presenta interaccion fisica con todos los genes Presenta Co-Expresion con los genes No presenta interaccion predicha con ninguno
predichos MYH7, TNNT2, TNNI3, MYL4, MYL3, de los genes

MYHG, MYL2, TNNC1, TCAP
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Presenta Co-localizacion con los genes Presenta interaccion genética con los genes: Presenta interaccion de rutas biologicas con Comparte dominios proteicos con el gen TTN

todos los genes predichos a excepcion de
MYH7

MYH7, TNNT2, TNNI3, MYL4, MYL2 MYH?7, TNNT2, TNNI3, MYL4, MYL2



GEN MYH®6 - Cadena pesada alfa
de miosina 6

Ubicacion celular: Sarcomero
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Presenta interaccion fisica con todos los genes
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Presenta Co-Expresion con todos los genes
excepto LMTK2, MAP2K3, TPM1, TPM2
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Presenta interaccion de rutas biologicas con
todos los genes excepto MYL2, LMTK2,
MP2K3
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No presenta interaccion genética con los
genes predichos
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No comparte dominios proteicos con los
genes predichos



GEN MYH?7 - Cadena pesada beta
de miosina 7

Ubicacion celular: Sarcémero
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Presenta interaccion fisica con los genes:
MYBPC3, ACTN3, TNN1, PPP3R1, ACTN2
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Presenta Co-localizacion con los genes:
MYBPC3, ACTN3, MYL2, ACTN2, CKMT2
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No presenta interaccion genética con los
genes predichos
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Presenta interaccion predicha con los genes: MYO5A, AGL TTN,

Presenta CO-EXpreSlOﬂ con los genes: MYL1, NAAI1, SQLE, RPS27A, UBE2K, VARS1, RPS20

MYBPC3, TTN, TNNI1, MYL2, ACTNZ,
MYH6, CKMT2, ACTR1B
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Presenta interaccion de rutas biologicas con Comparte dominios proteicos con los genes:

los genes: CGN, ACTR1B. MYO5A, CGN, MYH6



GEN MYL2 - Cadena ligera de
miosina 2

Ubicacion celular: Sarcémero
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Presenta Co-Expresion con todos los genes
excepto MYOC, PPP1R12A, ROCK1

Presenta interaccion fisica con todos los genes
excepto PPP1R12A, ROCK1, MB, CKM
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No presenta interaccion genética con los
genes predichos

Presenta Co-localizacion con los genes:
MYBPC3, ACTN3, MYL2, ACTN2, CKMT2

Presenta interaccion de rutas biologicas con
los genes: CGN, ACTR1B.
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Presenta interaccion predicha con los genes:
MBy CKM
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Comparte dominios proteicos con los genes:
MYO5A, CGN, MYH6



GEN PKP2 - Placofilina 2

Ubicacion celular: Desmosomas
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» Predicted
[ |

» Co-localization

» Genetic Interactions
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» Pathway
|

» Shared protein domains

RED DE INTERACCION

-wa@@@@
& &2 W
L & ® w ® &
@ &2 - ©
b 2
® ®

-] @ ]
® g @

Presenta interaccion predicha con los genes:
POLR3A, DSG2, GJA1, DSG1, JUP

Qr
® g @

Presenta Co-Expresion con los genes
KRT5, KRT14, DSG2, DSP, KRT15,
PGAMS, SERINCS

L
® g @
Presenta interaccion fisica con todos los genes
excepto GJA1, SERINC5
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Presenta Co-localizacion con el gen DSP No presenta interaccion genética con los
genes predichos
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Comparte dominios proteicos con el gen JUP
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® g ©
No presenta interaccion de rutas bioldgicas
con los genes predichos



GEN PRDM16 - Miembro ntimero RED DE INTERACCION

16 de la familia PRDM
Ubicacion celular: Nucleo
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PPARG, SPDEF, SKI, RBBP4, SMAD2, SMAD3 SPDEF, KLRG2 ' ' Y ' '
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» [l transcription regulator complex

» [ regulation of transforming growth factor beta receptor @ @ @
signaling pathway s @ E@, s

% [0 cellular response to transforming growth factor beta o @ =P @ e @ =g @
stimulus @ e @ ° V@ 0
% [0 regulation of transmembrane receptor protein serine/ e @
threonine kinase signaling pathway
% [ DNA-binding transcription repressor activity @s S Qe e g o Qe
% W regulation of cellular response to transforming growth
factor beta stimulus @v @ & @ 0 & @ 0 @
% [ response to transforming growth factor beta <@ @ 4
v Networks ”®
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I 7764
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& » Co-localization @ oQr & ®
Erem— — Presenta Co-localizacion con los genes: ADGRG1, Presenta interaccion genética con los genes: No presenta interaccion de rutas biolégicas Comparte dominios proteicos con los genes
enetic Interactions .
h PGAP3, ZNF133, RABL2A, IFT27, PLPP3 SMAD2 y SMAD4 con los genes predichos PRDM?7, PRDM15

& » Pathway
1

& » Shared protein domai
|




GEN PRKAG2 - Subunidad gamma 2
no catalitica activada por AMP de
proteina quinasa

Ubicacion celular: Citoplasma / Nucleo

@ ACACB @
@
PRKAB2

STRADA!

ﬁ@) CaB3ol
CAB39; PRKAB1
STRADB]

protein kinase complex
[ kinase regulator activity
regulation of autophagy
signal transduction by p53 class mediator
W kinase activator activity
W protein kinase regulator activity
@ protein serine/threonine kinase activity

v Networks
& » Physical Interactions
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@ » Co-expression
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& » Predicted
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[ » Co-localization
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[ » Genetic Interactions
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& » Pathway
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& » Shared protein domains
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RED DE INTERACCION
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Presenta interaccion fisica con todos los genes,
excepto G6PC

oo

No presenta interaccién predicha con ninguno
de los genes

oo
No presenta Co-Expresion con los genes
predichos
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Comparte dominios proteicos con los genes
PRKAG1, PRKAG3

@®@®@
presenta interaccion de rutas bioldgicas con los
genes: ACACB, STK11, PRKAA2, PRKAB2,
PRKAA1, PRKAG1, MLXIPL, STRADA,
CAB39L, PRKAB1, STRADB, CAB39, G6PC
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Presenta interaccion genética con los genes:
PRKAB1, TBC1D1, G6PC

oo

No presenta Co-localizacion con los genes
predichos



GEN RYR2 - Receptor 2 de rianodina

Ubicacion celular: Reticulo sarcoplasmico

FKBP1B
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@ calcium ion transport into cytosol
W positive regulation of cytosolic calcium ion concentration
regulation of cytosolic calcium ion concentration
B calcium-mediated signaling
[ sarcoplasmic reticulum calcium ion transport
sarcoplasmic reticulum Networks
heart contraction » Physical Interactions
I 77 64%
» Co-expression
|

» Predicted
[ |

» Co-localization
|

g

» Genetic Interactions
1

» Pathway
|

» Shared protein domains
| 0.60%
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Presenta interaccion fisica con los genes, FKBP1B,
AKAPB, CASQ2, CASQ1, CLIC2, TRDN, FKBP1A,
PRKACA, RYR3, RYR1, CAMK2D, PTPA

Presenta Co-Expresion con los genes
AKAPG, CASQ2, CLIC2
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Presenta interaccion genética con los genes:
CAMK2D, PTPA, CD38, P2RX4

Presenta Co-localizacion con el gen
CASQ2

Presenta interaccion de rutas biologicas con
los genes P2RX2, P2RX6, BST1, P2RX5,
P2RX7, CD38, P2RX1, P2XR4.
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Presenta interaccion predicha con los genes:
FKBP1B, AKAPS, RYR3, RYR1
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g e
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Comparte dominios proteicos con los genes
RYR3, RYR1



GEN SCN5A - Subunidad Alfa 5 del
canal dependiente de voltaje de sodio

Ubicacion celular: Region del disco
intercalado
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@ heart contraction
regulation of membrane potential
@ cardiac muscle contraction
@ regulation of sodium ion transport
regulation of heart contraction
cardiac muscle cell action potential
@ actin-mediated cell contraction

Networks
» Physical Interactions

» Co-expression
|

» Predicted
|

» Co-localization
|

» Genetic Interactions
|

» Pathway
|

» Shared protein domains
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Presenta interaccion fisica con todos los genes
excepto SCN2A, SNC1A y SCN8A
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No presenta Co-localizacién con el gen Presenta

CASQ2

RED DE INTERACCION
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Presenta interaccion predicha con los genes:
SNTA, NEDDA4L, SNTB1

Presenta Co-Expresion con los genes
FGF13, SCN2A, SCN8A
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interaccién genética con el gen
ANK3

No presenta interaccion de rutas bioldgicas
con los genes predichos

Comparte dominios proteicos con los genes
SCN10A, SCN2A, SCN1A, SNC8A



GEN SDHA - Subunidad A de la
flavoproteina del complejo succinato
deshidrogenasa

Ubicacion celular: Mitocondria
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W cellular respiration
[ electron transport chain
oxidoreductase complex
[0 ATP synthesis coupled electron transport
B mitochondrial protein complex
respiratory chain complex
mitochondrial ATP synthesis coupled electron transport
Networks
» Physical Interactions
I, 64
» Co-expression
u
» Predicted
1

» Co-localization
1

» Genetic Interactions
1

» Pathway
|

» Shared protein domains
| 0.60°
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Presenta interaccion fisica con los genes,
SDHAF2, SDHB, SDHC, SDHD, FH, FXN, TRAP1,
SUCLG2, SUCLG1 SUCLA2, HSD17B10, RPS6

Presenta Co-localizacion con los genes FH,
NDUFS1, SUCLG1

No presenta interaccion genética con los
genes predichos
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Presenta Co-Expresion con los genes
SDHB, SDHC, FH, NDUFS1, ETFA, TRAP1,
SUCLG2, SUCLG!1.
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Presenta interaccion de rutas biologicas con
los genes SDHB, SDHC, SDHD

e g @

Presenta interaccion predicha con los genes:
SDHAF2, SDHB, SDHC, FH, NDUFS1, SLC9B1,
DOHH, ETFA, GARS1, OGDH, ALAD
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Comparte dominios proteicos el gen TXNRD1



GEN TNNC1 - Troponina C1, tipo

esquelético y cardiaco lento

Ubicacion celular: Filamentos delgados
de actina
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@ g ©

@ actin-myosin filament sliding
@ actin-mediated cell contraction
actin cytoskeleton
W heart contraction
[ sarcomere
myofilament
musculoskeletal movement

Networks
» Physical Interactions

» Co-expression
|

» Predicted
[ |

» Co-localization
|

» Genetic Interactions
|

» Pathway
|

» Shared protein domains

Presenta Co-localizacion con los genes:

MYL2, DES, TTN, MYL4, TMOD1

RED DE INTERACCION

wm@a@®®

No presenta interaccion genética con los
genes predichos

Presenta interaccion de rutas biologicas con
todos los genes predichos
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Presenta interaccion fisica con todos los genes Presenta Co-Expresion con todos los genes No presenta interaccion predicha con ninguno de
predichos predichos los genes
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Comparte dominios proteicos los genes
MYL1, MYL2, MYL4, MYL3.



GEN TNNI3 - Troponina I3, tipo
cardiaco

Ubicacion celular: Complejo de troponina
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W actin-myosin filament sliding
W actin-mediated cell coniraction
neart confraction
W actin cytoskeleton
musculoskeletal movement
heart morphogenesis
cardiac muscle tissue morphogenesis

Networks
» Physical Interactions
I (7 64%
» Co-expression
|

» Predicted
[ |

» Co-localization
1

» Genetic Interactions
1

» Pathway
|

» Shared protein domains

RED DE INTERACCION
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Presenta interaccion fisica con todos los genes a
excepcion de TNNI1, TNNI2
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Presenta Co-localizacion con los genes:
TNNT2, MYBPC3, MYL3, MYL2, MYL4

No presenta interaccion genética con los
genes predichos
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Presenta Co-Expresion con los genes TNNT2,
TNNC1, TNNT1, TNNT3, TNNI1, MYBPC3,
MYL3, MYL2, MYH6, TNNC2, MYBPC4y TTN
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Presenta interaccion de rutas biologicas con
todos los genes a excepcion de PKD2, AKAP1,
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Presenta interaccion predicha con los genes
TNNT2, y PKD2
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Comparte dominios proteicos los genes
TNNT2, TNNT1, TNNT3, TNNI1, TNNI2

TNNI1, TNNI2, RCAN3, FPGT-TNNI3K



GEN TNNI3K - Quinasa de interaccion
con troponinal |

Ubicacion celular: Nucleo/discos Z
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@ heart contraction
@ regulation of heart contraction
cardiac muscle contraction
regulation of blood circulation
striated muscle contraction
B regulation of striated muscle contraction
muscle contraction

Networks
» Physical Interactions
I 7764
» Go-expression
|
» Predicted
[ |

» Co-localization
1

» Genetic Interactions
1

» Pathway
|

» Shared protein domains
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Presenta interaccion fisica con los genes FABP3,

MYBPC3, TNNI3, HADHB, AIP
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Presenta Co-localizacion con los genes: MYBPC3,

TNNI3, DSC1, FGF12, KCNIP2, SLC8A1, FHL2,
SLC4A3, PLA2GS, C150rf41

Presenta interaccion genética con los genes

Presenta Co-Expresidn con todos los genes
excepto ABCD2, ABCD1, FPGT-TNNI3K,
TEX14, HADHB, ILK, ANKK1, AIP.
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FGF12, SLC4A3, C150rf41 los genes predichos
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Presenta interaccion predicha con los genes
ABCD2, ABCD1

No presenta interaccion de rutas bioldgicas con
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Comparte dominios proteicos los genes
FPGT-TNNI3K, TEX14, ILK, ANKK1



GEN TNNT2 - Troponina T2, tipo
cardiaco

Ubicacion celular: Sarcomero
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B actin-myosin filament sliding

W actin-mediated cell contraction
sarcomere

W myofibril

¥ heart contraction
actin cytoskeleton
cardiac muscle tissue development
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Networks
» Physical Interactions
I 77 64
» Co-expression
|

» Predicted
[ |

» Co-localization
1

» Genetic Interactions
1

» Pathway
|

» Shared protein domains
| 0.60%
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Presenta Co-Expresion con los genes

TNNI3, TNNC1, TNNT3, MYBPC3, MYL3,
MYL4, MYL2, MYH6, TPM1, MYH8, DES
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Presenta interaccion fisica con todos los genes
excepto TNNT3
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Presenta Co-localizacion con los genes: TNNI3,
MYBPC3, MYL3, MYL4, MYL2, TPM1.
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No presenta interaccion genética con los

genes predichos
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Presenta interaccion de rutas biologicas con

todos los genes, excepto TNNT3, TNNT1
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Presenta interaccion predicha con el gen TNNI3
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Comparte dominios proteicos los genes
TNNI3, TNNI1, TNNI2, TNNT3, TNNTH.



GEN TTN - Titina

Ubicacion celular: Sarcomero
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I contractile fiber
W sarcomere
actin-myosin filament sliding
@ actomyosin structure organization
heart contraction
heart development
[ cardiac cell development

Networks

» Physical Interactions
|

» Co-expression
|

» Predicted
[ |

» Co-localization
|

» Genetic Interactions
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Presenta interaccion fisica con todos los genes
excepto MYH7
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Presenta Co-Expresion todos los genes a
excepcion de CALM1, CEP135, ANKRD23,
ANXA7, OBSL1, DMD, MYBPC3
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Presenta interaccion predicha con los genes
OBSCN, CAPN3, ANKRD1, MYOM1, MYH7
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» Pathway
|

» Shared protein domains

Presenta Co-localizacion con los genes:
ACTN2, CAPN3, NEB, TMOD1, MYBPC1,
DMD, MYOM1, MYH7, MYBPC2

No presenta interaccion genética con los
genes predichos

Presenta interaccion de rutas biologicas con los
genes TCAP, ACTN2, NEB, DES, TMOD1.
MYBPC1, DMD, VIM, MYBPC2, MYBPC3

Comparte dominios proteicos los genes
OBSCN, OBSL1, MYBPC1, MYOM1,
MYBPC2, MYBPC3



GEN VCL - vinculina

Ubicacion celular: citoesqueleto

RED DE INTERACCION
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@ 0 CORO2B
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I cell-substrate junction assembly
cell-substrate junction organization
cell-cell junction

@ cell-cell junction organization

B cell-substrate adhesion
homotypic cell-cell adhesion

SORBS3)
SORBS1

Networks
» Physical Interactions

» Co-expression
|
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» Co-localization
1

» Genetic Interactions
1

» Pathway
|

» Shared protein domains
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Presenta interaccion fisica con los genes:
TLN1, CORO2B, PXN, CTNNA1, RAVER1,
SORBS3, SORBS1, ARPC2, CALD1 LMOD1,
MYH11, ITGB5, TLN2, FOCAD, PTK2
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Presenta Co-Expresion con los genes:
TLN1, CALD1, CTNNAL1, LMOD1,
MYH11, ITGB5, PTK2
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Presenta interaccion predicha con los
genes: XIRP1, TLN1, CORO2B, PXN,
CTNNA1, RAVER1, SORBS1
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Sin interaccion genética con los genes

Presenta Co-locaizacion con los
genes: TLN1, SORBS1, CALD1,
LMOD1, MYH11

Presenta interaccion de rutas bioldgicas con los
genes: TLN1, PXN, CTNNA1, SORB3, SORBS1,
ARPC2, MYO8, CTNNA2, CTNNA3, CALD1,
CTNNAL1, LMOD1, MYH11, ITGB5, TLN2, PTK2

Comparte dominios proteicos con los
genes: TLN1, CTNNA1, CTNNA2
CTNNA3, CTNNAL1,TLN2



